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Next Generation Sequencing Order Sheet
I. お客様情報
記入をお願いいたします. 

	申請日
	
	お客様ID番号
	


私は、上記の内容で間違いないことを証明いたします。
署名                            
II. Next generation sequencing 
	Platform
	Running Conditions

	(Roche 454

(GS-FLX Titanium)
	Run Info.
	(___ region  of ____ Plate  (i.e. 2 regions of 1/4 plate)

	
	Library Type
	(Shotgun  (Mate Pair (3kb, 5kb, 8kb)  (MID adapted  (Amplicon

	(Illumina

(HiSeq2000)
	Run Info.
	(___lane(s) (i.e. 2 lanes) or ___Gbp

	
	Read Length
	(50 bp  (100 bp  

	
	Library Type
	( Single End  ( Paired End  (Index adapted  (Mate Pair (3kb, 5kb, 8kb)

	(Illumina (HiSeq2500)
	Run Info.
	( ___lane(s) (i.e. 2 lanes) or ___Gbp以上

	
	Read Length
	(50 bp  (100 bp  (150 bp 

	
	Library Type
	(Single End  (Paired End  (Index adapted  (Mate Pair (3kb, 5kb, 8kb)

	(Illumina      (Miseq)
	Run Info.
	( ___run(s)

	
	Read Length
	(50 bp  (150 bp  (250 bp

	
	Library Type
	(Single End  (Paired End  (Index adapted  (Mate Pair (3kb, 5kb, 8kb)

	(Exome seq
	Species
	(Humanp  (Mouse  ( (        )

	
	Capture kit
	(Illumina Truseq  (Roche Nimblegen  (Agilent SureSelect

	
	Data
	Raw data ___Gbp以上


コメント：
III. NGS Service Sample Information*
サンプル情報を教えてください。 
	Item
	1
	2
	3
	4

	サンプル名（Sample Name）
	
	
	
	

	サンプル種類(Type)                 　　* *以下のリストからお選びください
	
	
	
	

	生物名 (Organism)
	
	
	
	

	種名 (Species)
	
	
	
	

	サイズ (Size)
	
	
	
	

	GC%
	
	
	
	

	濃度(ng/ul)

( NanoDrop,  ( PicoGreen
	
	
	
	

	総量(ul)
	
	
	
	

	純度(A260/280)
	
	
	
	

	溶出バッファー(Elution Buffer)
	
	
	
	

	分析のための文献情報                 (Ref. sequence etc.)
(参照シーケンスのリンクまたは
参照ファイル名など)
	
	
	
	


· サンプル数が 5以上の場合はこのページをコピーして記入してください。
** サンプル種類: 

1. gDNA 　2. Plasmid 　3. Cosmid/Fosmid 　4. cDNA 　5. BAC 　6. Total RNA 　7. mRNA 

8. PCR Product (アダプターを増幅するために使用されたアダプターの情報を提供してください。)
9. Low mol.weight DNA <800bp　　　  10. Other (　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　)

11. ChIP Sample (ChIP-ed DNA とコントロールのサンプルを提供する必要があります。)
サンプルのゲルの画像または Agilent 2100 BioAnalyzer での情報があれば、ここに提供してください。

IV. 解析
1. データ解析
	Roche 454

GS-FLX Titanium


	De novo
	Basic
	(Assemble

	
	
	Pro
	(ORF prediction

	
	Reference mapping
	Basic
	(Mapping, mutation list

	
	
	Pro
	(Mutation detection

	
	Transcriptome

analysis
	Basic
	(Assemble

	
	
	Pro
	(Blast, expression profiling

	
	On demand analysis
	Pro
	(By request

	Illumina

HiSeq2000

HiSeq2500
Miseq

	Resequencing (mapping)
	Basic
	(Raw data

	
	
	Pro
	(Coverage, SNP, Indels

	
	Chip-seq
	Basic
	(Raw data

	
	
	Pro
	(Peak region report (.bedformat file)

	
	Transcriptome

Analysis 

(mRNA, smallRNA)
	Basic
	(Raw data

	
	
	Pro
	(Control & sample expression pattern, scatter plot, small RNA sorting, target gene link

	
	On demand analysis
	Pro
	(By request

	Exome seq.
	Resequencing (mapping)
	Basic
	(Raw data

	
	
	Pro
	(Coverage, SNP, Indels


* Pro-analysis の場合、別料金が発生します。詳細はご相談ください。

2. データ保存: 3 ヶ月
3. 提供物
□ Reads sequence file  □ Contig sequence file  □ SFF file (FLX only)  □ Additional requested data
V. コメント
送付先
〒156-8502 

東京都世田谷区桜丘1-1-1東京農業大学11号館3F ㈱マクロジェンジャパン NGSサービス係　行き
Tel : 03-5799-4788
E-mail: ngs@macrogen-japan.co.jp
Fax : 03-5799-4771

VIII. サンプル準備ガイド
DNA / RNA 品質
a) DNA 
-Double-strand, non degraded, and containing no particulate matter

-Purified by column or gel purification protocols

-A260/280 ratio of 1.8 or above
b) RNA

-2100 Bioanalyzer RNA integrity Number (RIN)>7
-28S rRNA : 18S rRNA = 2:1 ratio

DNA / RNA 量
a) Roche 454 GS-FLX Titanium (in EB Buffer)*
	サンプル種類
	総量

	gDNA HMW(>1.5kb)
	> 1ug 

	gDNA LMW(70~500bp)
	>0.2ug

	gDNA Mate Paired End (3~8kb)
	5~15ug

	total RNA
	 >50ug


* すべてのサンプルの濃度は100ng/ul以上必要、ただし、LMWとHMW(≥10～50ng/ul)を除く。 

 
b) Illumina HiSeq2000 ( in EB buffer)

	サンプル種類
	総量

	gDNA
	1~5ug (5ug 推奨)

	ChIPed DNA
	>10ng

	mRNA sequencing-total RNA
	>4ug

	mRNA sequencing-mRNA
	>100ng

	small RNA sequencing-total RNA
	>3ug

	small RNA sequencing-small RNA
	total RNA の1~10ug から精製される一部のsmall RNA 


最適なRNA 保存および発送のためには、、

エタノールの沈殿条件 (-20℃で1年間安定）
1. RNA溶液の0.1 倍の3 M 酢酸ナトリウム (pH7- 8) を加え、穏やかに混合する。

2. RNA 溶液に 2倍の100% のエタノールを加え、穏やかに混合する。

ex）100ul のRNA 溶液がある場合、3 M 酢酸ナトリウムのを10 ul 加え、穏やかに混合する。その後、さらに、100% エタノールを 220 ul 加え、穏やかに混合する。RNA 分解を回避するためには、RNA 濃度が1ug/ul より高いこと。
3. Dry Iceで 送付。
　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　以上。


